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	项目名称
	Hash-tag标记的混样单细胞测序

	技术指标
	

1、细胞捕获：对处理好的细胞悬液样本分别进行Hash-tag标签孵育，要求Hash-tag标签种类不得低于10种。混合后的样本共计20个，每个样本细胞总数不得低于50万个，细胞活率≥85%，细胞浓度1600-2000个/μL，细胞结团率≤5%。使用10X Genomics GEM-X平台对混合后的细胞悬液进行分选捕获，预计每个样本捕获50000个细胞（上下浮动控制在20%以内）；
2、建库测序：使用V4版试剂，构建3’单细胞转录组文库，使用Illumina平台测序，每个样本测序产出不低于500G数据量，平均Q30≥85%；
3、数据处理：对下机数据进行质控和过滤处理，根据Hash-tag标签对数据进行拆分，然后利用CellRanger软件对数据进行初步处理，并提供所有矩阵文件。对于采购方提出的其它合理处理数据的需求，供货商需要配合完成。要求有效细胞拆分率不低于80%，基因中位数不低于2500个/cell。该批数据采用硬盘方式闭环化交付，要求供货商具备数据云存储能力，自数据交付后，数据有效保存期不得低于12个月。从采购方提供样本到数据交付，项目周期不得超过20个自然日。
4、售后服务：数据交付后，需要供货商搭建针对此项目的售后团队，处理问题响应时效不得超过12小时，整体售后服务周期不低于2年。


	服务明细
	


1、细胞捕获：完成所有样本的处理、Hash-tag标签孵育和细胞分选，混合后的样本共计20个，使用10X Genomics GEM-X平台对混合后的细胞悬液进行分选捕获，预计每个样本捕获50000个细胞（上下浮动控制在20%以内）；
2、建库测序：使用V4版试剂和Illumina平台测序仪，完成所有样本建库测序，每个样本测序产出不低于500G数据量，平均Q30≥85%；
3、数据处理：对下机数据进行质控和过滤处理、拆分，然后利用CellRanger软件对数据进行初步处理，并提供所有矩阵文件。对于采购方提出的其它合理处理数据的需求，供货商需要配合完成。数据采用硬盘方式闭环化交付，数据有效保存起不得低于12个月。4、项目周期：不得超过20个自然日。
5、售后服务：数据交付后，进入售后阶段，整体售后服务周期不低于2年。






	备注
	




